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讲师，硕士研究生导师

 教育和工作背景:
2007-2011年，西南大学，动物医学专业，学士；

2011-2014年，中国农业科学院，预防兽医学专业，硕士；

2014-2019年，中国农业大学/中国科学院微生物所，预防兽医学专业，联合

培养博士；

2020/11—至今，南昌大学基础医学院，讲师。

 研究兴趣、领域：

主要利用结构生物学（X射线晶体学和冷冻电镜）结合生物化学、细胞生物

学和病原学等多学科技术手段研究病原体关键蛋白的结构与功能，以揭示相关生

物学过程的分子机制，从而为合理的药物和疫苗设计提供科学依据和理论基础。

近年来，在 Nature Microbiology、Nature Communications、mBio、Structure、

Journal of Molecular Biology、Journal of Virology、Acta Biochimica et Biop

hysica Sinica和 Viruses等学术期刊发表论文 20余篇，其中第一作者或通讯作者

（含共同）14篇。

 学术兼职：

中国微生物学会会员；中国生物物理学会会员；Applied Microbiology and

Biotechnology、Molecular Biomedicine、Virology等杂志审稿人。

 主要成果、荣誉、奖励（#第一作者，*通讯作者）：
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Influenza Virus. mBio. 2020, 11(5).
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humans. Nat Microbiol. 2019, 4(2): 306-315.
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inhibition of coronaviral main proteases by ensitrelvir. Structure, 2023, 31(9):

1016-1024.e3. (封面文章)
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PF-07304814. J Mol Biol. 2022, 434(16): 167706.
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13(1): 7603.
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[20] 指导本科生获得全国大学生生命科学竞赛（2023，创新创业类）二等奖.

 联系方式：

E-mail: haihaijiang2020@ncu.edu.cn.
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